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OBTENÇÃO DE LINHAGENS TRANSFORMADAS DE Penicillium griseoroseum COM MAIOR PRODUÇÃO DE POLIGALACTURONASE 
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Fungos do gênero Penicillium são excelentes produtores de enzimas pectinolíticas. Essas enzimas, como a poligalacturonase (PG), catalisam a degradação de polissacarídeos complexos encontrados na parede celular de vegetais e apresentam grande potencial para aplicação nas indústrias têxtil e de alimentos. O fungo P. griseoroseum foi considerado promissor para a produção de PG e aplicação industrial, uma vez que apresenta baixa atividade de celulase e não produz as micotoxinas patulina, citrinina e ocratoxina A, nas condições de cultivo testadas. A proteína PG, codificada pelo gene pgg2, apresenta um pI calculado de 8,6, o que é importante para a sua aplicação industrial. Este trabalho teve como objetivo obter linhagens com alta produção de PG, sem o indutor pectina, utilizando substratos de baixo custo, como por exemplo sacarose. A região codificadora do gene pgg2 foi subclonada no plasmídeo pAN 52-1, sob o controle de um promotor constitutivo do gene que codifica gliceraldeído-3-fosfato desidrogenase (gpd) de Aspergillus nidulans. O plasmídeo resultante pAN52-1 PPG2, juntamente com o plasmídeo pNPG1, que contém o gene que codifica nitrato redutase em P. griseoroseum, foram utilizados para co-transformar protoplastos de uma linhagem mutante nia- de P. griseoroseum, PG63, em presença de polietilenoglicol e cloreto de cálcio. Foram avaliadas cerca de 500 linhagens transformantes quanto à produção de PG em meio líquido contendo glicose e, dessas, oito foram selecionadas. A linhagem recombinante superprodutora 3.3 apresentou uma atividade de PG 35 vezes maior do que a linhagem selvagem, nas mesmas condições de cultivo. As linhagens superprodutoras serão caracterizadas quanto ao número de cópias do gene integradas no genoma e serão cultivadas em diferentes meios, para a otimização das condições de produção de PG, utilizando-se sacarose comercial e caldo de cana como substratos. Suporte financeiro: CNPq, FAPEMIG. 

