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CARACTERIZAÇÃO PARCIAL DO GENE PACC EM Crinipellis perniciosa 
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Crinipellis perniciosa é o fungo basidiomiceto agente causal da doença vassoura-de-bruxa do cacaueiro ( Theobroma cacao ). Diferentes enzimas são secretadas para auxiliar na colonização promovida por fungos fitopatogênicos, sendo que um sistema de regulação gênica faz com que essas enzimas sejam liberadas em valores de pH ambiente próximos ao pH ótimo de atividade. Desse modo, a regulação gênica controlada pelo pH do ambiente pode estar direta ou indiretamente ligada a patogenicidade. O gene pacC codifica um fator de transcrição que é responsável pela regulação de genes cuja repressão ou ativação é regulada pelo pH ambiental. A partir de uma seqüência localizada no banco de dados do projeto genoma de C. perniciosa , que apresentava 84% de similaridade com o gene pacC de Ustilago maydis , foram desenhados oligonucleotídeos específicos e um fragmento de PCR de 278 pares de base foi amplificado e clonado. Tal fragmento será usado para a clonagem do gene pacC completo. Uma reação de PCR com 17 diferentes linhagens de C. perniciosa mostrou que esse gene é extremamente conservado nesse fungo. Além disso, foi feita uma análise da secreção das enzimas amilase, lipase, celulase e pectinase em linhagens de 3 diferentes biótipos de C. perniciosa com o intuito de observar o efeito do pH na liberação destas enzimas. Quatro diferentes linhagens de C. perniciosa foram crescidas em meio mínimo sólido, em presença de fontes de carbono diferentes, que variaram de acordo com a enzima testada. Foram comparados os halos de degradação nos diferentes valores de pH, e foi calculado o índice enzimático baseado na relação halo/colônia. A enzima amilase apresentou pH ótimo de atividade em valores mais baixos de pH, enquanto que as enzimas lipase e celulase apresentaram maior atividade em valores mais próximos da alcalinidade. (CNPq) 

