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ANÁLISE FILOGENÉTICA DO GENE DA MIOGENINA EM ANIMAIS 
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O gene da Miogenina é membro da família MyoD, reguladora da miogênese que ocorre durante o desenvolvimento embrionário. O objetivo desse estudo foi analisar filogeneticamente o gene da Miogenina, estudando sua história evolutiva nas espécies domésticas com a seqüência do gene depositado no Genbank. Um método usado comumente para detectar evolução em genes é a comparação da taxa de substituição de nucleotídeos não sinônimas (Ka) pela taxa de substituições sinônimas (Ks). Genes com valores dessa taxa maiores que um (1) indicam que o gene sofreu mudanças que tornaram o organismo mais adaptado ao ambiente. As espécies analisadas foram: Sus scrofa (suínos), Bos taurus (bovinos), Ovis aries (ovinos), Homo sapiens (humanos), Mus musculus (camundongos), Rattus norvegicus (ratos), Gallus gallus (galinhas) e Meleagris gallopavo (perus). O alinhamento das seqüências foi feito utilizando o programa Clustal X e as árvores gênicas obtidas por Máxima Verossimilhança e as taxas de substituição sinônimas e não sinônimas por meio do método de Parcimônia. Os resultados indicaram que provavelmente o gene tenha sofrido uma evolução adaptativa nas espécies do grupo Ruminantia (B. taurus e O. aries) após as duas espécies terem divergido do seu ancestral comum, tendo o gene sofrido polimorfismos que possivelmente promoveram uma maior adaptabilidade desses organismos a seus ambientes. Nas outras espécies o gene pareceu estar evoluindo de maneira conservativa, pois apresentaram um valor de Ka/Ka inferior a 0,3, indicando que a proteína (Miogenina) atingiu sua função otimizada previamente a divergência do grupo interno e do grupo externo. (PIBIC/FAPEMIG) 

