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ANÁLISE MUTAGÊNICA DA PROTEÍNA AC5 DO TOMATO RUGOSE MOSAIC VIRUS 
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A incidência de doenças causadas por vírus pertencentes ao gênero Begomovirus da família Geminiviridae tem aumentado significativamente nas últimas décadas devido ao aumento populacional do inseto vetor, o aleirodídeo Bemisia tabaci. No Brasil, a incidência de begomovírus em tomateiro aumentou de forma drástica a partir da década de 1990, após a introdução do biótipo B de B. tabaci, altamente adaptado ao tomateiro. Recentemente, uma nova espécie de begomovírus foi descrita infectando tomateiros em Minas Gerais, o Tomato rugose mosaic virus (ToRMV). A análise da seqüência de nucleotídeos do DNA-A do ToRMV indicou a presença da ORF AC5. Esta ORF está presente em poucas espécies de begomovírus. A função do produto potencial da ORF AC5 foi estudada apenas para o Watermelon chlorotic stunt virus (WmCSV). A inativação da ORF AC5 deste vírus não acarretou nenhuma modificação sintomatológica, porém a análise filogenética da proteína potencialmente codificada pela ORF AC5 do ToRMV indicou que essa proteína pertence a um subgrupo distinto da AC5 do WmCSV. Portanto, é possível que a ORF AC5 do ToRMV seja expressa, e que a proteína desempenhe um papel na infecção viral. O acúmulo da proteína AC5 em plantas infectadas de N. benthamiana foi demonstrado via imunolocalização, utilizando-se um anti-soro produzido a partir da proteína expressa in vitro. Neste trabalho, mutações sítio-dirigidas foram realizadas e confirmadas via seqüenciamento visando à inativação da ORF AC5 do ToRMV e verificação dos possíveis efeitos de sua expressão nos processos de replicação e infectividade do ToRMV. Os clones infecciosos do vírus mutante para a ORF AC5 encontram-se em construção e serão utilizados posteriormente para análise fenotípica em plantas de N. benthamiana. (CNPq) 

