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ANÁLISE FUNCIONAL DE HOMÓLOGOS DO GENE SW-5 DERIVADOS DE DIFERENTES ACESSOS DE Lycopersicon peruvianum 
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A cultivar Stevens que contém o gene Sw-5, tem sido a principal fonte de resistência a tospovírus utilizado nos programas de melhoramento do tomateiro (L. esculentum). Entretanto, a existência de isolados que superam parcialmente ou totalmente a resistência conferida por Sw-5 põe em dúvida a durabilidade desta resistência e reforça a necessidade da identificação de novos genes de resistência. Resistência de amplo espectro a tospovírus foi encontrada em três acessos de L. peruvianum LA 371, LA 444/1 e PI 126944. Este trabalho teve como objetivo realizar a análise funcional de cinco seqüências homólogas ao gene Sw-5, amplificadas mediante PCR, a partir destes acessos. A análise funcional foi realizada em plantas trangênicas de tabaco cultivar Havana 425 (Nicotina tabacum). Foram transformadas plantas com duas seqüências provenientes de LA 371 ( Sw5-h1 e Sw5-h2), duas de LA 444/1 (Sw5-h3 e Sw5-h4) e uma de PI 126944 (Sw5-h5). A presença do transgene foi confirmada mediante PCR, utilizando os oligonucleotídeos 1958b e FP12, que anelam na região N-terminal do gene Sw-5. Folhas individuais das plantas trangênicas Ro foram inoculadas, via extrato foliar tamponado, com dois isolados de tospovírus das espécies Tomato chlorotic spot virus (TCSV) e Groundnut ringspot virus (GRSV). Somente uma das seqüências clonadas dos acessos LA 371 e LA 444/1 (Sw5-h2 e Sw5-h4, respectivamente) e a seqüência Sw5-h5 de PI 126944 foram capazes de conferir resistência. (CNPq) 
