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A informação molecular pode ser usada para assistir à seleção de características quantitativas de baixa herdabilidade contribuindo para aumentar a acurácia da seleção. O objetivo deste trabalho foi comparar valores fenotípicos e efeito de alelos favoráveis em diferentes métodos de seleção. Os dados utilizados foram provenientes de simulações, em nível de genes, utilizando-se o programa GENESYS (EUCLYDES, 2005). O genoma simulado constitui-se de uma característica quantitativa governada por 200 locos, de herdabilidade 0,13, considerando efeito fixo de local, estação e ano. A população base foi formada por 400 machos e 400 fêmeas. Em seguida, foi simulada a população inicial acasalando-se aleatoriamente 100 machos e 200 fêmeas produzindo 4 descendentes por acasalamento. A população submetida aos métodos de seleção: marcadores moleculares, BLUP (Melhor Predição Linear não Viesada), genes candidatos, genótipo, individual + marcadores e índice de seleção + marcador foi constituída de 10 machos e 300 fêmeas e como estratégias de acasalamento reprodutores acasalados aleatoriamente. Esse processo foi conduzido ao longo de 20 gerações consecutivas com 5 repetições por geração. Comparando-se o valor fenotípico entre os processos de seleção, observou-se que a seleção através do genótipo apresentou maior valor fenotípico, seguido pelo BLUP e genes candidatos. Já os métodos de seleção: individual + marcadores, índice de seleção + marcador molecular e marcadores não tiveram diferenças gráficas entre si. Para o efeito de alelos favoráveis, os maiores valores foram para a seleção através do genótipo, marcadores, BLUP e genes candidatos. Pode-se concluir que os métodos de seleção por genótipo e o uso de genes candidatos apresentaram bons resultados comparado ao BLUP, método clássico, mostrando a importância da informação molecular para assistir à seleção de características selecionadas por meios tradicionais. 

