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EVIDÊNCIA DA PARTICIPAÇÃO DA ROTA DO ÁCIDO JASMÔNICO NA RESISTÊNCIA A Meloidogyne incognita MEDIADA POR MI 

YAMAZAKI LAU, Elene (Estudante); GUIMARÃES, Gustavo A.M. (Estudante); OLIVEIRA, Dagoberto S. (Estudante); ALVES, Fábio R. (Outro); BROMMONSCHENKEL, Sérgio H. (Orientador); FREITAS, Leandro G (Professor) 

Meloidogyne incognita é um nematóide que causa galhas nas raízes de plantas suscetíveis. Tomateiros resistentes possuidores do gene Mi exibem reação de hipersensibilidade. Poucos genes relacionados à resposta de plantas a esse patógeno são conhecidos. Esse trabalho objetivou identificar genes envolvidos nas vias de transdução de sinais e na resposta de defesa do tomateiro a M.incognita utilizando a técnica suppression subtractive hybridization (SSH). Os cultivares ‘Moneymaker’ (suscetível) e ‘Motelle’ (resistente) inoculados com M.incognita foram utilizados na construção de bibliotecas subtrativas da interação resistente (MoI24h e MoI72h) e suscetível (MMI24h). As análises se concentraram na MoI24h por apresentar ESTs similares a genes promissores e menor redundância. Na análise de macroarranjo, 41% dos clones apresentaram expressão diferencial. Entre ESTs similares a genes induzidos já relatados na interação, estão os que codificam para inibidor de protease, quitinase, aquaporina, fenilalanina amônialiase, Ki1 e peroxidase. Entre ESTs com relação à resposta ao patógeno mediada pelo ácido jasmônico (JA), estão os similares a genes que codificam para MAPK4, defensina, inibidor de protease, fosfolipase e acetil-CoA C-aciltransferase. Houve menor número de ESTs similares a genes envolvidos na resposta mediada pela via do ácido salicílico. Esse resultado indica que a rota do JA pode ser importante para a resposta de defesa desencadeada pelo gene Mi. (CAPES) 

